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' OBJETIVO (S) :
;Objetivos Generales:

iAl final de la UEA el alumnado sera capaz de:

Utilizar herramientas computacionales para resolver problemas relacionados
icon el analisis de secuencias y estructuras de macromoléculas.
‘

1Objetivos Parciales:

[Al final de la UEA el alumnado seréa capaz de:

}l. Identificar las bases de datos vy servidores accesibles en Internet que

‘ permiten obtener y procesar informacién de sistemas bioldgicos. |

2. Comprender los fundamentos de las técnicas mas usuales en bioinformatica. '

3. Resolver problemas relacionados con el analisis de secuencias y
estructuras de macromoléculas.

CONTENIDO SINTETICO:

1. Bases de datos publicas de secuencias y estructuras.

/2. Analisis de secuencias. Busqueda de similitud entre secuencias en las
bases de datos. Alineamientos de secuencias. Arboles filogenéticos.
3. Analisis de estructuras. Visualizadores. Comparacién de estructuras y

superposiciones estructurales.

MODALIDADES DE CONDUCCION DEL PROCESO DE ENSENANZA-APRENDIZAJE:

E» Discusiones dirigidas.

|- Participacidén activa del alumnado.

- Exposiciones individuales o de grupo.

- E1 aprendizaje se reforzaréd con practicas en la sala de informatica.
|- Ejercicios asesorados en clase.

- Exposicidén de algunos contenidos por el personal académico.

tE1 curso estaré dividido en dos tipos de sesiones: clase teérica y
i
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laboratorio de codmputo. En las clases de teoria el personal académico se

encargarad de la exposicién de 1los temas, apoyado por recursos didacticos.
estudio previo del tema a revisarse y la participacién activa

‘Promoveré el
del alumnado en la clase,
|se reforzardn mediante
{alumnado. El1 personal
|lecturas y ejercicios,

ademas motivarid el trabajo en equipo. Algunos temas

ejercicios en clase o exposicidn por parte del
académico preparara el material de trabajo, como son
gque el alumnado realizara extraclase.

i
'En las clases de laboratorio de cémputo, el alumnado revisara los fundamentos

|y antecedentes
alumnado llevaréa

tebricos con anterioridad al dia de la actividad préactica. El

a cabo la actividad en laboratorio,

bajo la supervisidédn del
personal académico. El1 alumnado analizard los resultados y presentara un

reporte.

El personal académico podra apoyarse en plataformas digitales para llevar a
|cabo las actividades descritas. Tanto el personal académico como el alumnado
deberan usar medios electrénicos institucionales para dichas actividades.

La UEA se impartira de manera presencial y salvo situaciones extraordinarias
se podrd llevar a cabo en forma remota o mixta; estas dos ultimas pueden
lincluir sesiones tanto sincrénicas como asincrénicas. La modalidad de

|imparticién sera determinada en Consejo Divisional al aprobar la programacién
de la UEA, y sera del conocimiento del personal académico y del alumnado
antes de que inicie el trimestre.

MODALIDADES DE EVALUACION:

Evaluacién Global:
|

|Se ponderardn las siguientes actividades a criterio del personal académico:

Evaluaciones periddicas.

Evaluacién terminal.

Tareas individuales y en equipo.

Participacidén tanto en sesiones tedricas como practicas.
Reportes escritos de los trabajos realizados.

Evaluacién de Recuperacidn:
\

El alumnado deberd presentar una evaluacidén objetiva que contemple todos
| los contenidos de la UEA.

|- Requiere inscripcidén previa a la UEA.

BIBLIOGRAFIA NECESARIA O RECOMENDABLE:

1. Batiza, A. F. Bioinformatics, Genomics, and Proteomics: Getting the Big
‘ Picture. De la serie Biotechnology in the 21st Century. Chelsea House
| Publications, Estados Unidos, 2006.

\i. Campbell, A. M. et al. Discovering Genomics, Proteomics and
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3. Lesk, A.
1 Estados Uni
4., Xiong, J.

| 2006.

5. Zvelebil, M.

York, 2007.
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Bioinformatics. 2a edicidén. Benjamin Cummings, Estados Unidos, 2006.
M.

Introduction to Bioinformatics. Oxford
dos, 2008.
Essential Bioinformatics. Cambridge University Press,

University Press,

New York,

et al. Understanding bioinformatics. Taylor & Francis, New
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